Pierwsza peitna symulacja
organizmu zywego
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W ostatnim numerze ,Cell” ukazata sie informacja, ze naukowcy

z Uniwersytetu Stanforda stworzyli pierwszy kompletny
komputerowy model organizmu zywego. Zesp6t profesora Markusa
Coverta przeanalizowat ponad 900 prac naukowych, by pozna¢
szczeg6ty dziatania kazdej molekuty Mycoplasma genitalium —
najmniejszej na Swiecie samodzielnie zyjgcej bakterii.

Naukowcy majg nadzieje, ze dzieki komputerowemu modelowi beda
mogli np. pozna¢ odpowiedzi na pytania, ktdrych w innych
sposéb nie mozna uzyska¢. ,Kompletne modele komputerowe catych
komédrek moga zwiekszy¢ naszg wiedze o ich funkcjonowaniu oraz
poméc w opracowaniu nowych metod diagnostyki i leczenia
choréb” — powiedziat James M. Anderson, dyrektor Wydziatu
Koordynacji Programow, Planowania i Inicjatyw Strategicznych w
Narodowych Instytutach Zdrowia.

Mycoplasma genitalium, mimo iz nie jest z nig *atwo pracowac w
laboratorium, ma te olbrzymig zalete, ze jej DNA sktada sie z
zaledwie 525 gendow. Bardziej powszechna w laboratoriach, E.
coli, ma ich az 4288.

Mimo tak niewielkich rozmiardw genomu odtworzenie catego
organizmu byty powaznym wyzwaniem. Naukowcy dowiedzieli sie,
ze muszg opracowaé¢ ponad 1900 wirtualnych parametréw. Kazdy z
procesdéw biologicznych modelowali jako 28 réznych ,modutow”
zarzadzanych przez wtasne algorytmy. Po wykonaniu kazdego z
krokow obliczeniowych moduty komunikowaty sie ze soba, a
wynikiem tej interakcji byto symulowanie konkretnego procesu
zyciowego M. genitalium.

,Naszym celem nie jest tylko lepsze zrozumienie M. genitalium.
Chodzi nam o lepsze zrozumienie biologii w ogdle” — méwi jeden
ze wspotautoréw badan, Jonathan Karr.
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