Ludzkie jelita zamieszkuje
gigantyczna liczba gatunkow
wirusow
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Wirusy to najbardziej rozpowszechnione jednostki biologiczne
na Ziemi. Z badan Wellcome Sanger Institute i European
Bioinformatics Institute dowiadujemy sie, ze w jelitach ludzi
zyje az 140 000 gatunkdw wirusdw. Ponad potowa z nich byta
dotychczas nieznana nauce.

Badania przeprowadzono na 28 000 prdébek mikrobiomu pobranych
od ludzi w réznych czesSciach $Swiata. Liczba i rdéznorodnos¢
wiruséw zaskoczyty naukowcdéw. Doktadniejsze scharakteryzowanie
wiruséw pozwolito na stworzenie Gut Phage Database (GPD),
ktéra zostanie udostepniona i bedzie waznym narzedziem dla
specjalistéw badajgcych zardéwno mikrobiom jelit, jak i jego
wptyw na ludzkie zdrowie.

Nie od dzisiaj wiadomo, ze pod wptywem mikrobiomu matka moze
odrzucié¢ nowo narodzone dziecko, moze rozwing¢ sie rak piersi,
ze mikrobiom wptywa na prace uktadu odpornos$ciowego, a jego
zmiany prowadzg do zaburzen snu i podwyzszonego cisSnienia.

Autorzy najnowszych badan zauwazajg, ze wiekszos$¢
zidentyfikowanych przez nich gatunkdéw wirusdéw zamieszkujagcych
ludzki przewdéd pokarmowy, to wirusy, ktérych ,materiatem
genetycznym jest DNA, zatem materiat inny niz ten u wiekszosci
znanych przecietnemu cztowiekowi patogendéw jak SARS-CoV-2 czy
Zika, ktére sa wirusami RNA. Po drugie, badane prdébki
pochodzity od o0s6b zdrowych, u ktéorych nie wystepowata zadna
wspolna choroba. To fascynujgce przekona¢ sie, jak wiele
nieznanych gatunkéw wirusdw zyje w naszych jelitach oraz
spréobowa¢ odnalez¢ zwigzki pomiedzy nimi jak i pomiedzy nimi,
a ludzkim zdrowiem” — méwi doktor Alexandre Almeida.
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Naukowcy odkryli przy okazji drugi najbardziej
rozpowszechniony klad wiruséw. Klady sg to grupy organizmoéw
majgce wspdlnego przodka. Nowo odkryty klad zostat nazwany
Gubaphage. Liczebnoscig ustepuje on tylko kladowi crAssphage,
odkrytemu w 2014 roku.

Oba te klady wirusow wydaja sie infekowal te same typy
bakterii zamieszkujgcych nasze jelita. Jednak bez dalszych
badan trudno okresli¢, jaka role w mikrobiomie odkrywaja
Gubphage.

Stworzona dzieki nowym badaniom baza GPD zaweira informacje o
142 809 genomach wiruséw.
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