Koronawirus mogt sie szerzyd
juz we wrzesniu

19 kwietnia 2020
Dane o COVID-19 z raportu nr 89 WHO z 18 kwietnia 2020 r.:

— 2 160 207 — potwierdzone przypadki zachorowan od poczgtku
pandemii;

— 85 678 — potwierdzone przypadki zachorowan z ostatniej doby;
— 146 088 — *gczna liczba zgondéw od poczatku pandemii;

— 6 710 nowe przypadki zgondéw z ostatnich 24 godzin.

Dzienna liczby wykrytych zarazen WZROSLA.

Dzienna liczba zgonéw SPADLA.

Mapa i dane WHO o aktualnej sytuacji na catym Swiecie TUTAJ.

Cho¢ oficjalnie koronawirus zostat wykryty na targu rybnym w
Wuhan z koncem grudnia zesztego roku, to brytyjscy naukowcy
twierdzg, ze mégt on sie juz pojawié¢ znacznie wcze$niej -
nawet we wrzesniu. Naukowcy podejrzewajg tez, ze wirus dosyd
szybko mutuje.[PE]

Naukowcy Uniwersytetu Cambridge starajg sie przesledzid
§ciezki rozprzestrzeniania sie koronawirusa i dotrzec do
miejsca, gdzie pojawit sie on raz pierwszy. Wszystko to
dlatego, ze coraz mniej prawdopodobna wydaje sie teza, ze
SARS-CoV-2 po raz pierwszy ,przeskoczyt” na cztowieka na
jednym z targdéw rybnych w Wuhan. Brytyjczycy wyréznili trzy
gtéwne typy koronawirusa, obecne w réznych czesciach S$wiata, i
na tej podstawie doszli do wniosku, ze SARS-CoV-2 zaczgt sie
rozprzestrzenia¢ nie z koncem grudnia 2019 r., ale gdzies w
okresie miedzy 13 wrzes$nia a 7 grudnia.[PE]

0 badaniach brytyjskich naukowcéw pod kierownictwem dr Petera
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Forstera napisat tygodnik ,Newsweek”. Badania te wykazaly, ze
koronawirus typu A jest oryginalnym genomem wirusa, ktéry
pojawit sie u ludzi, a takze ze jest on najblizszy
koronawirusowi wystepujacemu u nietoperzy. Koronawirusa typu A
znaleziono u pacjentéw w Chinach i Ameryce, ale nie jest to
najczestszy typ SARS-CoV-2, ktéry masowo zarazat obywateli
Chin. W samym Wuhan najczestszym typem patogenu byt
koronawirus typu B, ktdéry rozprzestrzenit sie takze w Europie
kontynentalnej i Wielkiej Brytanii. W Europie dosy¢ powszechny
jest réwniez koronawirus typu C, ktory zdominowat dodatkowo
zachorowania w Australii i Singapurze. [PE]

Naukowcy w Cambridge coraz bardziej przekonujg sie do tezy, ze
SARS-CoV-2 nie pojawit sie po raz pierwszy w Wuhan, poniewaz
koronawirusa typu A znaleziono az w 7 na 11 przebadanych
probek w prowincji Guandong (oddalonej od Hubei o ok. 800 km).
Jednoczed$nie w samym miescie Wuhan dominujgcym typem wirusa
byt wirus typu B. 0 watpliwosciach dotyczacych poczatkow
epidemii coraz wiecej pisze sie takze w cenionym czasopismie
naukowym ,The Lancet”. Niedawno na tamach czasopisma ukaza%
sie artykut, w ktéorym mowa jest o tym, ze wielu pierwszych
potwierdzonych pacjentéw, ktdérzy zachorowali na COVID-19, nie
byto nawet w poblizu stynnego juz targu rybnego.[PE]

Tymczasem okazuje sie, ze przyczyng ,niewyttumaczalnych”
ciezkich przypadkow COVID-19 moze byc¢ genetyczna predyspozycija
pacjentéw, powiedziat francuski immunolog, profesor Jean-
Laurent Casanova w wywiadzie dla ,Le Monde”. ,W przypadku
zakazenia SARS-CoV-2 wystepuja rzadkie przypadki ciezkich
postaci, w tym przypadki Smiertelne, u dzieci, mtodziezy i
stosunkowo mtodych dorostych. Oznacza to, ze nie méwimy tu o
dwdch gtéwnych czynnikach ryzyka: podesztym wieku i chorobach
przewlektych. Te niewyjasnione przypadki wskazujg na istnienie
czynnikéw genetycznych, ktdére wptywaja na reakcje na wirusa” —
wyjasnit Casanova.[SN]

Wedtug niego, taka hipoteza gtosi, ze stosunkowo mtodzi
pacjenci mogg miel predyspozycje genetyczne, ktdére nie



objawiajg sie przed pierwszym kontaktem z wirusem, ale
nastepnie prowadzg do ciezkiej postaci choroby i koniecznosSci
poddania pacjenta intensywnej terapii. ,Zgodnie z tg hipoteza
w momencie kontaktu z infekcja wyjawia sie twdj fenotyp,
istniejgca w nim wrazliwos¢ gendw. Dlatego naszym celem jest
identyfikacja odmian genomu, ktdére mogg wyjasnié¢ wystepowanie
ciezkich postaci zachorowania” — powiedziat profesor.[SN]

Casanova zauwazyl, ze przez okoto 20 lat jego zespét
podtrzymywat hipoteze, ze wszystkie choroby zakaZne sa
zwigzane z czynnikiem genetycznym. Wedtug niego teoria
istnienia bazy genetycznej choréb zakaznych potwierdzono
badaniami genetyki klasycznej w latach 1905-1945. ,W ciagu
ostatnich 25 lat kilka grup naukowcéw zidentyfikowato wariacje
genetyczne, ktéore prowadza do selektywnej podatnosci na
niektére choroby zakazne ws$réd dzieci, mtodziezy i mtodych
dorostych” — dodat immunolog. Zespdét Casanovy, ktéry kieruje
laboratorium genetyki chordb zakaznych w Paryzu i Nowym Jorku,
bada obecnie role predyspozycji genetycznych w podatnosci na
koronawirusy. [SN]
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